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Ozet

o Bakteriyel transkripsiyon
o T7 faj
e Lambda faj



Bakteriyal Transkripsiyon
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Fajlar, konak hucresi
bakterilerin
transkripsiyon
mekanizmasi sayesinde
genlerini ifade ederler.
Sigma faktoru
transkripsiyon baslangici
icin, Rho faktorl de
transkripsiyon
sonlandirmakiicin
gereklidir.



Sigma bagli promotor
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Transkripsiyon sonlandirma

Rho bagimsiz sonlandirmada, RNA stem-loop yapisi NusA proteini ile etkilesir ve
transkripsiyon kompleksinin ayrilmasini saglar. Rho-bagli sonlandirmada Rho proteini
belirli bir bolgeye baglanir ve boylelikle RNA polimerazi engeller.



Bakteriyel RNA polycistronic’tir
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Bakteriyel RNA Uzerinde birden fazla protein kodlayan boélge bulunabilir ve ribozom bir
bolgenin translasyonunu bitirdikten sonra RNA’da ayrilmaz ve bir sonraki baslangi¢
kodonuna kadar tarama yapar. Okaryot mRNA monocistronic’tir, sadece tek bir

translasyon yapilabilir.



dsDNA faj replikasyonu




Genom serbest kaldiktan sonra (1) ileri-erken proteinler transkribe edilir (2) ve proteine
cevrilir (3). Ileri erken proteinler, erken mRNA’nin (4) ve proteinlerin (5) Gretimine neden
olur. Erken proteinler, yeni genomlarin Gretimine yol acar (6) ki bu, gec proteinlerin
transkripsiyonunu (7) ve translasyonunu (8) takip eder. Geg proteinler ve genomlar, yeni
fajlar halinde bir araya gelir (9, 10) ve konak hlicre patlayarak yavru fajlari serbest birakir
(11).



T7 genomu
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lleri erken (Class 1), erken (Class II) ve gec (Class 11I) genlerin T7 genomundaki yerleri



T7 gen ifadesi
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T7 promotor bolgeleri

A Class | promoters transcribed by host RNA polymerase
Promoter -40 -30 -20 -10 +1 +10
A1l AAAAGAGTATTGACTTAAAGTCTAA-CCTATAGGATACTTACAGCCATACGAGAGG
A2 AAACAGGTATTGACAACAAGAAGTAACATGGAGTAAGATACAAATCGCTAGGTAAC
A3 ACAAAACGGTGGACAACATGAAGTA-AACACGGTACGATGTACCACATGAAACGAC
Consensus A A TtGACa tA
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Class | genlerinin promotor bolgeleri, sigma faktoru tarafindan taninir ve bakterial RNA pol

tarafindan transkribe edilir.

11



T7 promotor bolgeleri

Class Il promoters transcribed by viral RNA polymerase

Promoter -20 -10 +1 +10
d1.1A AACGCCAAATCAATACGACTCACTATAGAGGGACA
®1.1B TTCTTCCGGTTAATACGACTCACTATAGGAGGACC
®1.3 GGACTGTAATACGACTCAGTATAGGGAGAAT
®1.5 GAAGTAATACGACTCACTAAAGGAGGTAC
D1.6 AGTTAACTGGTAATACGACTCACTAAAGGAGACAC
®2.5 TGGTCACGCTTAATACGACTCACTATTAGGAGAAGA
®3.8 AGCACCTAATTGAACTCACTAAAGGGAGACC
D4c GAAGCAATCCGACTCACTAAAGAGAGAGA
®4.3 CGTGGATAATTAATACGACTCACTAAAGGAGACA
4.7 CCGACTGAGACTATTCGACTCACTATAGGAGATAT
Consensus taATacgactcAcTatagggaga

Class lll promoters transcribed by viral RNA polymerase

Promoter -20 -10 +1 +10
6.5 GTCCCTAAATTAATACGACTCACTATAGGGAGATA

®9 GCCGGGAATTTAATACGACTCACTATAGGGAGACC

®10 ACTTCGAAATTAATACGACTCACTATAGGGAGACC

®13 GGCTCGAAATTAATACGACTCACTATAGGGAGAAC

®17 GCGTAGGAAATAATACGACTCACTATAGGGAGAGG
Consensus TAATACGACTCACTATAGGGAGA

Class Il ve lll genlerine ait promotor bolgeleri cok daha farkli 6riintuler icerir ve faj RNA pol
tarafindan transkribe edilir.



Bakteriyel DNA replikasyonu

Halkasal bakteri DNA’sina ait theta () replikasyonu
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Replikasyon catallari ve mekanizma
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T7 replikasyon mekanizmasi
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Lambda faj genomu
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Phage
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Lambda faj, litik olarak cogalarak konak hiicreyi hemen éldurebilir veya lisogenik olarak,
inaktif olarak bekleyebilir. Lisogenik halde bir slire bekledikten sonra litik dongu aktif hale
geldiginde, cogalarak konak hucreyi dldurebilir.
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Lambda replikasyonu
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Oncelikle theta seklinde cogalma gerceklesir daha sonra sigma (rolling circle) moduna
gecilerek N kopya genom iceren konkatamerler olusur.
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